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Geneellinen monimuotoisuus

Luonnon monimuotoisuuden keskeinen,
mutta usein huomiotta jatetty osa-alue
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Geneettinen monimuotoisuus
Luonnon monimvuotoisuuden keskeinen,

mutta usein huomiotta jatetty osa-alue g
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Des Roches ym. 2021 (Nature Ecology & Evolution) Pérez-Pereira ym. 2022 (Biodiversity and Conservation)



Geneellinen monimuotoisuus

Luonnon monimuotoisuuden keskeinen, mutta usein huomiotta
jatetty osa-alue
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Shaw et al. (2025). Nature 638, 704—710 Pearman et al. 2024. Nature Ecology & Evolution



Geneellinen monimuotoisuus

Luonnon monimuotoisuuden keskeinen, mutta usein huomiotta
jatetty osa-alue

YK:n biodiversiteetti-sopimuksen Kunming- ~
Montreal biodiversiteettiviitekehys \!UCN
(CBD/COP/DEC/15/4):
_ GOALA: Selecting species and

' populations for monitoring of
“The genetic diversity within populations of wild and domesticated genetlc dlver3|ty
species, is maintained, safeguarding their adaptive potential.” e
- Target 4:
“to maintain and restore the genetic diversity within and between Rvilsom et al. 2022. IUCN.
populations of native, wild and domesticated species to maintain o , .
their adaptive potential” Guideline materials and documentation for the

Genetic Diversity Indicators of the monitoring

v e e e e o D _ framework for the Kunming-Montreal Global
Kaytannollisia tyokaluja ja ohjeistuksia Biodiversity Framework

kehitetty! (Huom. kaiken seurannan ei
tarvitse olla molekyyligeneettista) Mastretta-Yanes et al. 2024.



Geneettisen monimuotoisuuden indikaattorit

Kuinka seurata geneettista monimuotoisuutta ilman
molekyyligeneettista seurantaa?

Populaation efektiivinen koko > 500 Sailyneiden populaatioiden osuus
(populaatioiden sisalla olevan vaihtelun (populaatioiden valilla olevan vaihtelun
vaheneminen) vaheneminen)
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Hoban et al 2024. Too simple, too complex, or just right? Advantages,
challenges, and guidance for indicators of genetic diversity. BioScience



GenMonfFin -projekti

Tavoitteet Toimet

- Kartoittaa olemassa oleva tieto ja - Verkkokysely pop. gen.
kapasiteetti (seka indikaattorit etta tutkimuksista + taydennys
suoran molekyyligeneettinen data) > tutkimusten informaatio-

- Tq_nnista_a__pahimmat puutteet potentiaalin arviointi
elioryhmittain ja elinymparistoittain > eliéryhmiin ja elin-
ymparistoihin liittyvien
puutteiden arviointi

- Maarittaa prioriteetit geneettisen =~ ==—————f -  Sidosryhmaty6paja (n. 40 hio)
Jndesss keskeisien sidostyhimien 3 seurantapriorteetter
Y Y yhteisarviointi

kanssa
—> indikaattorien prioriteettien

yhteisarviointi



Korkean ja keskitason potentiaalin
tutkimukset

Keskitason potentiaali:

Bivalvia . Veera Norros
Arachnida 24 IaJ|a

Korkea potentiaali:
o4 lajia

Agaricomycetes
Pinopsida




Sidosryhmatyopajassa tunnistetut
monitorointipiroriteetit

Species directly negatively affected by human ranked 1st
influence
Species of key importance for ecosystem function ranked 2nd
and service delivery ced 3rd
ranke r
Species, whose populations can be considered
internationally unique IUCN ranked 4th

Populations expected to be strongly affected by

: ranked 5th
climate change

ranked 6th

Species on the national Red List of threatened
species (incl. NT sp.)

The group of species should represent the
taxonomic diversity as broadly as possible.

- Selecting species and
populations for monitoring of
genetic diversity

n, G. Segelbacher, R. Ekblom, M.C. Fischer, L. Laikre, K. Leus, D. OBrien, R. Shaw and V. Sork

ranked 7th

ranked 8th

Species listed in the annexes of the Habitats

directive of the European Union ranked 9th

Species or populations at risk of unwanted gene ranked 10th

flow (e.g. hybridisation)

Emblematic, charismatic or culturally valuable
species

Some other criterion

[UCN Basic criteria

L . 0% 25% 50% 75% 100% 0 50 100 150
IUCN Criteria adjusted nationally ’ ’ ’ ’ ’

Share of responses Score



Sidosryhmatyopajassa tunnistetut
prioriteetit indikaattoreihin sisallyttamiseen

The group of species should represent taxonomic
diversity as broadly as possible.

Monikriteerinen valintaprosessi kaikille
n. 20k lajille, joille uhanalaisuusarviointi
suoritettu - 121 lajia valittu

The group of species should represent both

endangered and viable species.

The group of species should represent the main
environment types.

The group of species should represent a variety of
life-history traits.

The group of species should include both common
and rare species.

The group of species should include species with

both narrow and wide distributions.
B B &5 N N B 3 B B B B &8 &8 BN B B |

0 The group of species should represent native |
L species, not invasive species. |
e ko xe[copsTopel msj elsqeli=s R stalelv om T o) tstcTn

ecologically, culturally, and economically
e e e ARARICSDECIES
[ The group of species should primarily represent
i wild species, not domesticated ones.
I BN DN DN D D DN DN DN DN DD DN N D B B .

Other criteria.

0% 25% 50% 75% 100% 0 25

ranked 1st

ranked 2nd

ranked 3rd

ranked 4th

ranked 5th

ranked 6th

ranked 7th

Torsti Schulz

50 75

Share of responses Score



Tuloksia: Geneettisen monimuotoisuuden
indikaattorit

Vuodesta 2000 tahan paivaan Osuus populaatioista, joiden ef.
sailyneiden populaatioiden osuus: populaatioko > 500 yksiloa:
- Kyetty arvioimaan 70 lajille (81 - Indikaattori voitiin arvioida 62 lajille (81
arvioidusta) arvioidusta)
- Keskiarvo kaikkien lajien yli 0.98 - Keskiarvo lajien yli 0.36
Primary environment_simple
30- [ ] Agri.environments
[ satticsea
. Fells.and.alpine
45. 20 - . Forest
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Tuloksia: Geneettisen monimuotoisuuden
indikaattorit

Vuodesta 2000 tahan paivaan Osuus populaatioista, joiden ef.

sailyneiden populaatioiden osuus: populaatioko > 500 yksiloa:

- Kyetty arvioimaan 70 lajille (81 - Indikaattori voitiin arvioida 62 lajille (81
arvioidusta) arvioidusta)

- Keskiarvo kaikkien lajien yli 0.98 - Keskiarvo lajien yli 0.36

- Paikallisia populaatiotason sukupuuttoja vuoden 2000 tasosta
tapahtunut aineistossa vain vahan, mutta populaatiot ovat
geneettisessa mielessa paaosin kestamattomalla tasolla

- Otos kuitenkin kohtalaisen rajallinen. Kuinka sita voisi parantaa?

Suomen ympdristékeskus
Finlands miljécentral
Finnish Environment Inst itute



Voitaisiko geneettisen monimuotoisuuden
indikaattoriarviointi yhdistaa direktiivilajien
suojelutaso- tai uhanalaisuusarviointiin?

- Kysely e||0ty0ryh maseminaarissa Useille elidryhmani lajeille voidaan arvioida vuodesta
3 1 O 2025 2000 tahan paivaan sailyneiden populaatioiden
. . osuus

Vastaajia 18

Edustettuna: dipteraryhma (1),
kalatyoryhma (1), kasvityoryhma (1),
sammaltyoryhma (2), lintutyoryhma (1),

Hemiptera-tyoryhma (2), jakalatyoryhma
(1) ayriaistyoryhma (2),
kovakuoriaistyoryhma (4) + muu (3) '

m Kylla m Osittain mEi mEntieda




Voitaisiko geneettisen monimuotoisuuden
indikaattoriarviointi yhdistaa direktiivilajien
suojelutaso- tai uhanalaisuusarviointiin?

- Kysely elibty('jryh maseminaarissa Useille elisryhmani lajeille voidaan vahint4an karkeasti

3 10 2025 arvioida populaatiokokoja (esim. satoja, tuhansia, tai
. . kymmenia tuhansia yksiloita)

Vastaajia 18

Edustettuna: dipteraryhma (1),
kalatyoryhma (1), kasvityoryhma (1),
sammaltyoryhma (2), lintutyoryhma (1),
Hemiptera-tyoryhma (2), jakalatyoryhma
(1) ayriaistyoryhma (2),

kovakuoriaistyoryhma (4) + muu (3) '

m Kylla = Osittain m Ei mEntieda




Voitaisiko geneettisen monimuotoisuuden

indikaattoriarviointi yhdistaa direktiivilajien
suojelutaso- tai uhanalaisuusarviointiin?

- Kysely e|i6ty6ryhméseminaarissa Geneettisen monimuotoisuuden indikaattoreita
3 10 2025 voisi arvioida useille elioryhmani lajeille
uhanalaisuusarvioinnin tai direktiiviraportoinnin
Vastaajia 18 yhteydessé

Edustettuna: dipteraryhma (1),

kalatyoryhma (1), kasvityoryhma (1),

sammaltyoryhma (2), lintutyéryhma (1),

Hemiptera-tyoryhma (2), jakalatyoryhma

(1) ayriaistyoryhma (2),

kovakuoriaistyoryhma (4) + muu (3) 4

mKylldA mOsittain mEi mEntieda = Mahdollisesti




Geneettisen monimvuotoisuuden seurannan
eri kunnianhimotasot

KORKEA
KUNNIANHIMO

Tavoite: Seurata seka vleisia
kehityskulkuja etta yksittaisia,
erityisen kiinnostavia tai
tarkeita lajeja

Useat prioriteettiluokat
huomioitu

Taksonomista kattavuutta
lisatty kehittamalla menetelmia
aliedustetuille lajiryhmille

Indikaattoriarvot laskettu miltei
kaikille uhanalaisuusarvioiduille
lajeille

KESKITASON
KUNNIANHIMO

Kaksi tavoite-vaihtoehtoa:

1. Seurata seka laajoja
trendeja etta yksittaisia
kiinnostavia lajeja, mutta
rajatulla taksonimaaralla

2. Rajoitettu joukko
ensisijaisia kriteereja, mutta
hyva lajikattavuus niissa

Ei menetelmakehitysta
aliedustetuille lajiryhmille

Indikaattoriarvot laskettu hyvin
monille lajeille (esim. 200)

ALHAINEN
KUNNIANHIMO

Tavoite: Vastata vain
Kiireellisimpiin
raportointitarpeisiin
Olemassa olevat
molekyyligeneettiset
seurantaohjelmat, esim.

suurpedoille, pidetaan
kaynnissa

Edustavuutta tulkitaan
suppeammin, ja kaytetaan vain
olemassa olevaa aineistoa

Indikaattoriarviointi siten, etta
raportointi ei vaarannu.
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Kiitos!

@ biodiversa+

European Biodiversity Partnership

Yhteydenotot:
aapo.kahilainen@syke.fi

Ymparistéministerio
Miljoministeriet
Ministry of the Environment

Suomen ympdristékeskus
Finlands miljécentral
Finnish Environment Institute
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